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·前沿动态·

科技新闻

以基础研究托举高水平科技
自立自强

基础研究是科技创新的源头

活水，也是突破关键核心技术、培

育未来产业的底层支撑。2026年

4 月 30 日上午，习近平总书记在

上海出席加强基础研究座谈会并

强调：“要以更大力度、更实举措

加强基础研究，提升我国原始创

新能力，进一步打牢科技强国建

设根基。”座谈会上，科学技术部、

教育部、中国科学院、地方政府、

高校、新型研发机构、企业科研人

员等代表围绕基础研究布局、人

才培养、科研平台建设和成果转

化等提出意见建议。

当前，新一轮科技革命和产

业变革加速演进，人工智能、量子

信息、集成电路、生命健康、脑科

学等前沿领域的竞争，越来越向

基础前沿和原创突破方向前移。

习近平总书记指出，要坚持“四个

面向”战略导向，优化基础研究系

统布局，强化国家科研机构、高水

平研究型大学等引领作用，鼓励

和规范发展新型研发机构，推动

企业主导的产学研用深度融合，

打通基础研究、应用开发、成果转

化的创新链条。

近年来，中国基础研究投入

和成果产出持续提升。基础研究

的特殊性在于周期长、风险高，短

期难以用论文数量或经济收益简

单衡量。此次座谈会强调，要逐

步提高基础研究经费占比，形成

多元化投入格局，体系化布局建

设重大科技基础设施和智能化科

研平台系统；同时健全符合基础

研究特点的分类评价体系，改善

科研人员工作和生活条件，营造

开放包容、宽容失败的创新环境。

（综合：新华网、新华社官网）

汉坦病毒再次拉响警报

2026年 5月，一起发生在“大

西洋邮轮”上的汉坦病毒（Hanta‐

viruses，HTNV）感染聚集事件，将

这种长期潜伏在人类视野边缘的

人兽共患病重新推到公众面前。

世界卫生组织（World Health Orga⁃
nization，WHO）5月 8日通报，截至

当日，该事件已报告 8 例病例，其

中 6 例经实验室确认为汉坦病毒

感染，均为安第斯病毒（Andes vi‐

rus，ANDV），3例死亡；WHO同时

判断，该事件对全球普通人群构成

的风险较低，但对船上乘客和船员

的风险为中等。更值得注意的是，

现有调查提示，首例病例可能在登

船前因阿根廷、智利等地的环境暴

露感染，船上部分后续病例则可能

与近距离接触有关。

汉坦病毒并不是一种新发病

毒。它是一类主要由啮齿动物携

带和传播的病毒，可引发2类临床

综合征：一类是以肾损害、发热、

出血和低血压为主要表现的肾综

合 征 出 血 热（hemorrhagic fever

with renal syndrome，HFRS），多

见于亚洲和欧洲；另一类是以急

性肺水肿、低氧和休克为特征的

汉 坦 病 毒 肺 综 合 征（hantavirus

pulmonary syndrome，HPS），主要

见于美洲。

汉坦病毒对宿主细胞的侵染

具有高度的选择性，主要攻击血

管内皮细胞。与许多导致细胞裂

解的病毒不同，汉坦病毒并不直

接杀死被感染的细胞。相反，致

病过程主要受宿主免疫反应驱

动。当病毒进入循环系统后，通

过 Gn/Gc糖蛋白复合物与内皮细

胞表面的受体结合。随后引发的

免疫失调会导致内皮细胞屏障功

能严重受损，血管通透性急剧增

加。在 HPS 中，这种血管渗漏直

接导致血浆涌入肺泡，引发非心

源性肺水肿、缺氧及心血管塌陷；

而在 HFRS 中，病理生理过程则

表现为肾小管周围血管的渗漏与

肾功能的急性损害。

庆幸的是，人通常并非病毒

中国基础研究经费实现量级

与结构的双重突破

（图片来源：新华社）

汉坦病毒是一类以啮齿动物为自然宿主的

病毒，在全球范围内广泛分布

（图片来源：华大基因）
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的自然宿主，而是在清扫鼠类污

染环境、接触鼠尿鼠粪、吸入含病

毒气溶胶，或被感染鼠类咬伤、抓

伤时意外感染。大多数汉坦病毒

并不在人与人之间传播，安第斯

病毒是目前公认较特殊的一类，

可在密切、持续接触条件下发生

有限人际传播。这也是此次邮轮

事件引发国际关注的核心原因：

它并不意味着汉坦病毒具备类似

呼吸道病毒的大规模传播能力，

却暴露出全球旅行、密闭空间、跨

国转运和多国检疫协作中的新挑

战。邮轮上人员来自多个国家，

部分人员在事件被识别前已下

船，病例又存在较长潜伏期，使追

踪、隔离、检测和风险沟通都变得

复杂。WHO为此通过《国际卫生

条例》机制协调多国开展接触者

追踪，并向相关国家实验室提供

检测试剂盒。

治疗方面，汉坦病毒感染至

今缺乏被广泛认可的特异性抗病

毒疗法。重症患者救治的核心仍

是早期识别和支持治疗。疫苗方

面，中国和韩国已有针对部分

HFRS 相关病毒型别的灭活疫苗

使用经验，但全球范围内仍缺少

覆盖多型别、广泛获批的新一代

通用疫苗。

（综合：世界卫生组织、美国疾病

预防控制中心、欧洲疾病预防

控制中心）

生命的“字母表”被AI简化

在生命的“字母表”中，20 种

标准氨基酸几乎被视为不可动摇

的基础。然而，这一看似铁律的

规则，正在被生成式人工智能悄

然改写。来自哥伦比亚大学的

Harris H. Wang团队，展示了一种

颇具颠覆性的生物工程路径：成

功构建出一种仅使用 19 种氨基

酸的大肠杆菌细胞，并且这种“删

减版生命系统”能够稳定存活和

生长。被移除的是在天然蛋白质

中广泛存在的异亮氨酸（Ile）。

2026 年 4 月 30 日，相关研究成果

发表于《Science》。

长期以来，科学家猜测早期

生命可能依赖更精简的氨基酸体

系，但尚无实验证据。Ile 因结构

与缬氨酸（Val）、亮氨酸（Leu）相

似，在进化序列分析中保守性最

低，常被 Val 替代，因此成为简化

氨基酸“字母表”的理想目标。

该研究突破的关键，不在传

统的逐基因编辑，而在于“让蛋白

质自己学会重写”。研究团队引

入蛋白质语言模型（protein lan‐

guage model，一类借鉴自然语言

处理思想的生成式AI），对细胞中

关键蛋白进行系统性重设计。模

型通过学习海量蛋白质序列中的

“语法”和“语义”，预测在缺失 Ile

的情况下，哪些替代氨基酸组合

仍能维持蛋白结构与功能。

在此基础上，团队对大肠杆

菌的核心生命机器——核糖体

——动刀。核糖体

承担着将遗传信息

翻译为蛋白质的任

务，其结构高度保

守、对突变极为敏

感。研究人员将其

中全部 382个 Ile残

基逐一替换为其他

氨基酸，并通过 AI

辅助设计确保替换

后的结构仍能正常折叠与运作。

这一“全局替换”在传统蛋白工程

中几乎不可想象。

更具挑战的是，核糖体的改

变只是起点。整个细胞内成千上

万的蛋白质都依赖统一的氨基酸

编码体系。为此，研究团队通过

多轮迭代设计与筛选，逐步构建

出一个“去 Ile”的蛋白质网络，使

细胞整体代谢与生长过程能够自

洽运行。最终获得的工程菌株，

不仅能够存活，还表现出相对稳

定的生理状态。

从科学意义上看，这项工作

触及了生命系统的一个根本问

题：氨基酸种类的“20 种限制”究

竟是化学必然，还是演化偶然？

如果生命可以在 19 种甚至更少

的氨基酸条件下运行，那么天然

生物的组成规则，或许只是众多

可行解中的一种。

当然，这一体系仍处于早期

阶段。去除一种氨基酸后，细胞

在极端环境下的适应性、长期进

化稳定性等问题仍有待评估。但

可以预见的是，随着模型能力的

提升与实验技术的迭代，未来“可

编程生命”的设计空间将被进一

步打开。

（来源：《Science》）

去掉异亮氨酸（Ile）后依然可以构建有活性的蛋白质

（图片来源：《Science》）
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