
资金市场
,

开辟一条吸收外资的新渠道
。

在 � � 年

代
,

我国在海外 已发债  �次 !其中包括福建
、

广东
、

天津
、

上海四省市的投资企业公司和 国 际信托投

资公司发债∀ #次∃
。

累计发行 日元债券 % � �亿 日

元
、

美元债券 ∀ �
&

∋亿美元
,

港元债券( 亿港元
,

以及
以西德马克为面值货 币的债券( 亿元 !见 《中 国金

融年鉴一 ∀ % % � 》第 ∀ ) ∋ 一 ∀ ) ∗ 页∃
。

这一实践为我国

进入国际债券市场积累 了经验
。

毋庸讳言
。

由于国

际资本市场扑朔迷离
,

汇率变动时有波澜
,

对外发

债的风险远 比国 内市场大得多
,

但我们决不能裹

足不前
。

因此
,

在规划 % � 年代企业债券发行战略

时
,

在这个方面应该有所考虑
。

在国际债券市场上筹措 中长期外汇资金
,

除
了要遵循利用外资的一般原则外

,

从 � � 年代 的实

践看还应注意和权衡两个方面的问题
。

一是在债
券发行渠道上

,

由于中国银行
、

中 国国 际信托公司

已多次在国外发行债券
,

资信 良好
,

作为起步
,

地

方的对外发债不妨委托这两个机构办理
。

二是债

券筹资的货币选择方面
,

应该力求避免过多地集
中在 日元上

,

以尽 可能地分散筹资货币风险
。

总

之
,

在这个领域既要审慎行事
,

又要积极进取
,

在

参与国 际资本市场 的角 逐 中学会筹措外 资的本

领
,

使企业发债在迈 向国 际化的进程中跨上一个

新的台阶
。

 
&

重视筹资技术 多样化
,

建立品种多样
、

功

能齐全
、

利率灵活的企业债券品种系列

企业债券作为一种信用工具
,

其种类 与数量
的多少

,

内部的组合状况
,

很大程度上决定着企业

债券市场的融资水平和交易规模
。

为了适应 当前

和未来资金市场供求双方的融资选择和投 资组

合
,

必须对现有企业债券的品种进行不断的创新

与合理的调整
。

!∀∃ 在借鉴当代证券筹资技术 中推陈出新
。

如

为避免投资者受通货膨胀影响
,

发行与物价指数

相联 系的
“

浮动利率企业债券
” +根据市场资金供

求状况
,

发行债券认购者可 以分期付款的
“

分期债
券

” +根据股份制改革试点的进展
,

发行可兑换成

股票的
“

可换股债券
” ,

等等
。

只有这样
,

才能提高

信用工具的灵活性
、

应变性
,

增加对投资者的吸引

力
,

加速企业债券市场容量的扩大
。

!#∃ 逐步降低企业内部债券的发行比例
。

如前

所述
,

目前浙江企业债券中
,

内部债券 比重高达
∋ )

&

( ,
。

内部债券以厂内职工为认购对象
,

审批手

续较为简便
,

深得企业青睐
。

但其社会透明度差
,

容易产生各种弊端
,

也不符合发展债券市场所遵

循的竞争
、

开放
、

协调的原则
,

不宜盲 目提倡
。

在 % �

年代
,

应逐步缩小企业内部债券发行比重
,

真正把

企业发债纳人社会化
、

规范化的渠道
。

!)∃ 逐步增加 中长期债券比重
,

发展证券投

资
。

这既是针对 当前短期债券畸重
,

中长期债券畸

轻的结构特征提 出来 的
,

也是为了在投资领域里

构造与完善资金筹措的市场机制
,

通过中长期债

券这一信用工具
,

使证券投资成为国家计划 内项
目资金来源的一个重要的补充渠道

。

为此
,

证券投

资的投向应根据 % � 年代我经济发展的产业重点和

地方经济发展的薄弱环节来确定
,

同时注意满足

国营大中型企业进行技术改造的发债需要
。

!责任编辑 冷远袱 ∃

科技动态

我国研制成功生物
、

医学图象
自动分析日− &软件系统

〔本刊讯〕 中国科学院生物物理研究所!北京∃计

算机图象研究组胡匡枯高级工程师主持的科研项目
,

在
国家 自然科学基金的支助下

,

完成了具有国际先进水平

的
“

生物
、

医学图象 自动分析 . − /软件系统
”

的研制
,

为

生物
、

医学学科研究的深化和探索新的科学规律提供了

重要
、

先进的研究分析手段
。

有关专家认为这是人工智

能领域一项开拓性的重大研究成果
。

生物
、

医学图象 自动分析是当前国际上正在发展的

一 门新兴学科
,

是人工智能领域 中一个极为重要的方

面
,

亦是人和机器!计算机等 ∃
,

基础理论和应用技术之间

的接 口领域
。

在国际上属于开拓性的 图象 自动分析研

究
,

其 目 的是使生物
、

医学的传统分析手段
,

在分析速

度
、

质量
、

精度和 自动化方面产生飞跃
,

进而导致生物
、

医学学科的重大变革
。

该软件系统是由  ( ∋ 个功能程序

组成
,

其实用性强
,

功能丰富
,

自动化程度高
,

运行速度

快
,

适应能力强
,

研究分析的结果准确可靠
。

该软件系统

包括图象输人
、

输出处理
,

信号处理
,

图象处理
,

模式识

别与分类四大模块
,

以及具有创新的生物
、

医学分析方

法
。

该软件系统中的染色体 自动分析 0 日 1 2 −一日 3软件

的运行速度 比国 际上有代表性的 日本0 4 56 一 .软件快  

倍
。

在软件设计和方法上具有独创性
,

如运动 目标动态

参数和形态结构信息的提取和分析 +掩膜图象 自动扫描

方法 +染色体着丝点的极限腐蚀判别 +癌细胞特征参数的

自动提取和分析 + 以及模式识别判决函数的确定等
。

研

究项 目所涉及到的学科包括数学形态学
、

信息与控制

论
、

统计学
、

生物医学和计算机科学等多种学科和学科

的交叉
。

而模式识别是以统计模式识别
、

结构模式识别

及模糊模式识别这三类为理论基础
。

该研究成果 已推广应用
,

已完成包括某些重大项 目

在内 的 ∀ � ∗ 项研究课题的计算机图象 自动分析
,

获得一

批重要论文和多项成果
,

所涉及到的学科有
7 遗传

、

仿

生
、

生理
、

解剖
、

肿瘤
、

脑神经
、

免疫
、

血液
、

毒理
、

药物
、

老

年学
、

微循环
、

细胞超微结构
、

染色体和病理等学科
。

从

而为基础研究工作进人世界先进水平行列作出重要贡

献
。

应用结果证明该软件系统对国 民经济和科学研究有

着十分重要价值
。

!中国科学院生物物理研究所供稿∃


