
染色体定位图谱和数据库
。

这是一个重要的基础工

程
,

它不仅需要专业分子生物学专家
,

而且需要电

子计算机和信息科学家的协同和帮助
。

有了这样的

图谱
,

不仅可以从基 因组病角度为疾病诊断提供帮

助
,

而且可以从基因 图谱分析 中
,

发现和研究不同

基因在染色体上的排列规律
。

这种做法必将更有利

于有方向地去克隆新的与功能和疾病相关的基因
。

我们还应该建立 自己 的
、

专业的
、

重大疾病的数据
,

库
,

以加强进行基因组研究的基础
。

五
、

加强基因功能的研究

我们要寻找重大疾病相关的基因
,

更要克隆有

功能的新基因
,

才能找到疾病的致病和治疗基 因
。

现在有许多已克隆的基因
,

却不知它 的功能
。

对一

些老基因
,

我们亦只 了解它的部分功能
。

我们有一

个学生在美国
,

做缺失基因的动物试验
。

她发现
,

去

除 � �  ! ∀  #日∃ 基因
,

虽然可使 % && ∋ 的动物血胆固

醇 降低
,

使所有动物免生 � (
,

但同 时又意外地 发

现
,

这些动物 % && ∋发生 了肝癌
。

可见 � �  ! ∀   !∃

基 因
,

不仅可以调控胆固醇的代谢
,

而且可以促进
和诱发肿瘤的发生

。

因此
,

我们不仅要注意克隆新

的有功能基因
,

还要注意发掘和研究一些老基因的

新功能
,

这是十分有意义和价值的
。

实际上一个基

因
,

由于拼接方式的 不同
,

可表达出不同蛋白质
,

如

降钙素基因
,

它可以编码成不同蛋 白质—
∃ ) 和

∃ ∗ + 尸
,

进而表现为相似和 完全不同的功能
, 即使表

达出 同一种蛋 白质
,

由于它的代谢产物不同
,

形成

不同的肤段
,

或作用 于不 同类型的受体
,

因而表现

出不同的功能
,

如 � − . 前体蛋白
,

/0 一 % 10 肤段表

现为 降低血压
、

抑制 2 (3 ∃ 增殖
,

而它的 ∃ 末端肤
% 1/ 一 % 0 4

,

其功能则完全相反
,

表现为升高血压和

促进增殖作用
,

再看 5 端 % 一 6&
,

虽然本身无功能
,

但可以加强和延缓 � − . 的降解
。

再如 7丁
,

是一个公

认的促进增殖
、

收缩血管
、

升高血压的蛋 白质
,

曾经

认为它是高血压机理研究的一个里程碑
。

原以为敲

除这个基因
,

就可以降低血压
。

可是
,

敲除这一基因

后
,

血压不仅不降低
,

反而还轻度升高
。

后来发现
,

它作用在 � 型受体
,

可以 升高血压
,
作用在 ! 型受

体则可产生降压效应
。

这种现象可能具有普遍意

义
。

如 � 5 ∗ 8一 0
,

是一个经典的公认的缩血管
、

促增

殖
、

保 5 # 保水的一个最重要的高血压相关基因
,

但

是最近发现
,

如果把它去除一个氨基酸成为 � 5 ∗ 8

一 9
,

其作用就完全相反
,

从一个缩血管升血压蛋

白
,

变成一个舒血管降血压的多肤
。

从上述情况我

们提出蛋白质分子不同肤段的分子内调节的观点
。

一个基因决不止一个功能
,

而是多功能的
,

目前已

知基因 的某些功能亦可能不是最主要的
。

有意识地

去研究和开发一些老的传统基因的新功能
,

是功能

分子生物学的 一个重要的研究内容
,

有其重要意

义
。

在功能分子生物学研究中
,

利用转基因和缺基

因动物是一个重要方法
,

我们应该加强
。

但如上所

述
,

此法亦有一定局限性
。

为此
,

我们还应该大力构

建各种简便
、

易行
、

安全的转基因体系
,

以适应基因

功能研究的需要
,

为基因治疗打基础
。

这是功能分

子生物学研究的一个重要前提和基础
,

亦是克隆疾

病相关基因
、

研究新基因功能的一个重要内容
。

6% 世纪分子生物学要研究的内容很多
,

但我们

不能仅一味地跟踪
、

追赶和模仿
,

而必须
“

有所为
,

有所不为
” ,

必须冷静分析形势
,

充分认识自己的特

色和优势
,

走 自己 的路 : 最重要的 问题是
,

要开拓 :

要创新 : 我们不仅要克隆新基因
、

研究新功能
,

要有

新发现
,

更要有 自己的特色
、

自己 的领域
,

逐步形成

和建立新的理论
,

以期对人类有所贡献 :

;责任编辑 王宏章 <

科技动态

中华民族基因组中若干位点基因结构的研究取得重要成果

国家 自然科学基金委员会于 % / / = 年 %6 月批准实

施 了
“

八五
”

重大项 目
“

中华 民族基 因组中若干位点基
因结构的研究

” ,

标志着我国参加世界人类基 因组计划

的正式起动
。

经过来 自 %> 个单位的科研人员近 四年的

研究和努力
,

已取得了一系列可喜成果
。

%
?

完成了南
、

北方两个汉族人群和西南和东北地
区 %6 个少数民族共 9= = 个永生细胞系的建立

,

为中华

民族基 因组的研究保存 了宝贵资源
,

并开展 了我国 多

民族基因组多样性的比较研究
。

建立 了较完整的基因

组研 究技术体系
,

包括作图
、

测序
、

定位
、

基因识别
、

基
因组扫描

、

生物信息学等
,

获得 了与神经系统
、

造血 系

统发育
、

分化和基因表达调控相关的一批
≅ # 5 �

。

在基

因组信息学 ;剪切位点预测
、

外显子与 内含子序列的分

维分析等 <的研究中获得了一些重要成果
。

6
?

在致病基因 分离和结构
、

功能研 究方面
,

克 隆

到 了定位于 Α 号染色体的遗传性多发性外生性骨庆

的致病基因
,

获得一批食管癌特异缺失的 # 5 � 片段
,

发现若干肝癌相关基因的
≅ # � 5 和确定了 % 9Β 上肝癌

相关缺失区域的范围
,

克隆到 了若干白血病致病基 因

并展开结构
、

功能研究
,

定位 了染色体上视网膜色素变

性的相关区域
。

此外
,

还在 Χ Δ∀Ε 
Α 氏病相关位点

、

日珠
;下转第 >1 页 <

6 > ( Φ ΔΦ Α Φ Φ Γ Α − ) Φ Φ ΗΑ  ∀ Ι ϑ + Φ ΚΛΦ Μ ∀ Ν % / / 0



地区的放射性废物在暂存库容纳不下
,

而废物处置

场场址难觅
,

处置费用 不断上升
,

迫使人们高度重

视减少要处置的废物
。

%
?

持续减容策略

持续废物减容已成为各国废物管理重要 目标
,

一方面要尽可能减少废物的产生
,

另一方面要对已

产生 的废物实行有效减容
。

重要的减容措施有焚

烧
、

高压压缩
、

轻度污染金属 的熔炼再用等
,

加之科

学的
、

严格的管理
,

这方面不少国家的收效 已 十分

显著
。

如法国
,

% / 0 4 年低中放废物为 =>  . 丫年
·

台

机组
,

% / / > 年低中放废物为 % %6 .
6

Ν年
·

台机组
。

另一个值得重视的减容措施是采用 高度减容

的玻璃固化代替增容的水泥固化
。

∀.
=

浓缩废液水

泥固化
,

产生水泥固化体 %
?

9 .
= , ∀ .

=

浓缩废液玻璃

固化
,

产生玻璃固化体 &
?

64 .
= 。

玻璃固化体体积只是水泥固化体体积的 % Ν0
,

用生命周期分析
,

综合计算包装容器
、

贮存
、

运输和

处置费用
,

玻璃固化处理低中放废物 的经济性是十

分明显的
。

并且
,

玻璃固化体安全性显 著优于水泥

固 化体 ;核素浸 出率低 % 一 = 个量级 <
,

因此玻璃固

化低中放废物 已成为受青睐的技术
,

一种称为冷增

祸法的玻璃固化新技术 已进入验证阶段
。

6
?

把免管废物和极低放废物分拣出来
,

这类废

物不必送到工程结构近地表处置场去处置

在瑞典
,

对极低放废物 ;2 ΟΟΧ <采 用土丘埋藏

处置
。

法国估计极低放废物有 %4 Π % &ΦΘ
,

采用上堆

和上沟处置
,

控制 期小于 % && 年
。

关 于免管废物和

极低废物的标准和推荐处置方案 8� 7 � 正在编制 标

准和导则
。

=
?

核电站的废物相当部分产生于换料和检修

过程
,

应适当延长这一过程的时间

据法国经验每台机组一年产 生运行废物 >& 多

.
= ,

换料检修产生废物 1 & 多 .
− 。

法国 % = & & 3 Χ Φ
压

水堆
,

通过使用 1 ∋ Ρ
一

6 =4 燃 料
,

换料时间将 由 %6

个月延长到 %0 个月
。

加深燃耗
,

延长换料时间
,

不

仅大大增加发电效益
,

而且也显著减少废物量
。

意见和建议

%
?

我国西北处置场
、

华南处置场正在建设中
,

华东处置场正在选址中
。

我国处置场的建设是参照

8� 7 � 标准和法国经验建设 的
,

应该说安全性是充

分的
。

针对我国具体条件
,

华南处置场和华东处置

场处在东南沿海地区
,

必须充分考虑强台风和大暴

雨的侵袭作用
,

应加强顶盖
、

护坡和排水系统
。

6
?

应该区分长寿命低 中放废物和短寿命低中

放废物
,

这对核电厂废物
,

不存在问题
,

但对后处理

厂废物是不可忽视的
。

短寿命低中放废物可处置在

近地表处置场中
,

长寿命低中放废物因 为 目前我国

还没有地质处置库
,

只能继续进行贮存
。

=
?

我国 已有 6 1 个城市放射性废物库
,

实行集

中管理城市放射性废物
。

城市放射性废物一般半衰

期短
、

毒性低
、

数量少
,

经过一定时期贮存就可衰变

到免管水平
,

但是也有少数长寿命废物和 一些废放

射源需要作最终处置
。

因此需要开发研究或引进先

进技术
,

将它们送到近地表处置场处置 ;对于半衰

期很长 的废物还可能要地质处置 <
,

以免长期 贮存

之 后造成包装容器腐蚀破损不可回 收
,

以及贮存铅

罐失盗造成的风险
。

1
?

我国军工已遗留不少放射性废物
,

今后要大
力发展核电

,

还会产生不少放射性废物
,

必须从战

略
、

战术上重视减少放射性废物
。

应从全成本核算

认识减少废物货包所节省 的开支
,

以及从长远观点

认识废物减容 ;如焚烧
、

压缩
、

熔融 <和提高废 物 固

化体品质 ;如玻璃固化 <所带来的环境效益
、

社会效

益和经济效益
。

积极采用减容新技术
,

以保证核 电

和核工业的持续发展
。

;责任编辑 刘先曙 <
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蛋 白基因
、

血友病 甲 ;Σ 2 日∀< 和 3  Τ Υ Α 综合症等基因 突

变 与疾病的 关系及血管紧 张素 8 转换酶 ;� ∃ 7< 基 因
、

脂蛋 白脂酶 ;Ο 尸Ο< 基 因和载脂蛋白 7; � Β 7< 基因 与 %%

型糖尿病并发症易感性的关系研究方面有所发现
。

=
?

该重大项 目集合 了国 内一批优秀的 科研群体
,

初步在我国 建立起人体基 因组研究的协作体系
,

形成

了样品收集保存的基地和 一批研究 ;技术 < 中心和 人才

实力
,

具备 自行开展基因 组多样性研究
、

自行定位
、

克

隆人类疾病基 因和 功能基 因
、

进 行较大 规模 # 5 � 测

序
,

以及开发利用基因组数据库的能力
。

在人类基因组

多样性研究
、

疾病研究及功 能基因 分离 以及基因功能

研究与临床治疗 紧密联 系等方面 已形成 一定 的特色
。

在基因组 多样性和疾病基 因及功能基因 的 定位 克隆
、

结构和功能研究方面取 得较大进展
,

所建立的技术方

法
,

获取 的标本
、

数据和 资料
,

积累 的经验 以及培养的

人才
,

为我国 人类基因组研究的深入发展奠定 了基础
。

人类基因组项 目是生命科学领域中一项投资规模

巨大的基础性研究项 目
。

已受到全球的普遍关注
,

一些

国家 除政府投入经费外
,

许 多大型企业也纷纷投巨资
;估计在 = && 亿美元以上 <进行研究

,

期望抢占制药
、

疾

病治疗等领域的制高点
。

当前
,

国际上几乎每克隆出一

个与疾病相关的 基因都会立刻被专利化
。

预计今后的

几年 内
,

将会全部克隆出这些基因
,

为此 已 展开了十分

激烈的竞争
。

;国 家基金委供稿
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