
首次从两栖动物分泌液中发现基

因编码的神经毒素!图"

中国科学院昆明动物研究所 !中
国科学院上海药物研究所 !湖南师
范大学 等研究团队通过合作"从华
西雨蛙皮肤分泌液中发现了基因编码的

神经毒 " 将其命名为 !""#$%&" #! "#$%
&’()’ ())*+ ,-. /0012 ,,)3*4,,)-5$%
这是科学家首次从两栖动物中发现基因

编码的神经毒&
从华西雨蛙中发现的该毒素含有 5)

个氨基酸残基’ 拥有 , 个分子内二硫键!
通过阻断河豚毒素敏感的钠通道发挥神

经毒活性&该毒素主要分布于华西雨蛙皮
肤" 其含量高达 ,6 微克7克皮肤湿组织"
对昆虫!爬行类!鸟类和哺乳类动物具有
强的致死毒性"与眼镜蛇毒来源的神经毒
有显著的结构同源性"也表现出部分生物
活性的相似性"这些结构和功能的相似性
暗示了动物毒素的一种可能的进化联系&
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气候!碳循环关系模型现关键证据
气候变化与陆地生态系统反馈关系

的模拟和预测存在很大的不确定性&采用
平均温带为气候驱动因子的模型包括了

两种潜在假设(一是均匀的白天和夜间增
温幅度)二是全天增温的效应等于白天和
夜间的增温效应之和&第一种假设已经被
否定"如今"第二种假设被中国科学院植
物研究所 课题组否定 **+,-.(+
,))*+ .5)2 3-0$%
研究人员在内蒙古典型温带草原经

过 0 年的实验和对土壤呼吸的测定发现(
不论是对土壤呼吸代表的碳释放还是总

生态系统生产力代表的碳吸收而言"全天
增温的效应均小于白天和夜间的增温效

应之和% 该结果说明"不能利用全天增温
的效应来预测自然条件下发生的昼夜不

对称增温对陆地生态系统碳循环的影响"
从而否定了利用平均温度作为气候驱动

因子的模型中的第二种假设)同时为改进
和完善气候变化4碳循环反馈关系的模
型模拟和预测提供了直接’关键的实验证
据和参数估计%
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抗疟疾药物研究获新进展
中国科学院上海药物研究所

课题组与华东理工大学药学院 ’
和德国吕贝克大学 等

继合作解析出恶性疟原虫半胱氨酸蛋白

酶 :?9@&A?&"B, 的晶体结构后" 综合运用
计算药物设计’药物化学和分子生物学方
法和技术" 发现了 ,) 余个活性及多样性
较好的 :?9@&A?&"B, 非肽类小分子抑制剂
*!$-./+% $0 1(2#3#/+% &’()#4,.56 ,))*+
6,2 .*05B.*.)$%
疟原虫对多种一线和二线抗疟药物

抗性不断产生"因此"根据疟原虫基因组
研究结果"发现针对新靶标和新作用机制
的抗疟药物具有重要的现实意义% :?9@&!
A?&"B, 可通过水解血红蛋白及红细胞膜
骨架蛋白促使宿主细胞破裂而释放出成

熟的裂殖体"被认为是新的潜在抗疟药物
筛选的靶标分子%蒋华良等的合作研究结
果为发现具有新作用机制的抗疟新药奠

定了基础%
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细胞防止癌变的内在机制被揭示
厦门大学生命科学学院 课题

组的一项研究表明"存在于细胞内的一种
名为 !%&" 的蛋白分子可以通过控制一种
名为 760 的抑癌基因的活性来决定细胞
+ 命 运 , **+,-.( &(%% "#$%$85+ >$&2
C)DC)0-7"@EC*,3$%

760 是目前人类发现的一种最主要
的抑癌基因" 它能在不同的外界刺激下"
启动不同的程序" 从而抑制癌症的发生%
即当 FG! 受到不可修复的损伤时 "760
通过启动让细胞凋亡的程序"促使细胞死
亡)当 FG! 受到损伤比较弱时"760 便启
动细胞周期阻滞程序" 阻止细胞分裂"再
对受损 FG! 进行修复" 从而防止有缺陷
的遗传物质传递到子代细胞%

760为什么能够感受到外界不同的刺
激从而启动不同的程序-研究人员发现"细
胞内一种名为 !%&" 的蛋白分子和 760 的

活动机制有着密切的关系" 它可以通过形
成不同的多蛋白复合体来控制 A60 的作
用方式"从而让细胞有不同的+未来,%
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家蚕基因组研究领域获重要成果
由西南大学 H&?"< IJ$"<JK?&’深圳

华大基因研究院带领的国际研究团队合

作" 成功获得 .L 个家蚕突变品系和中国
野桑蚕的全基因组序列"共获得 50,M6 亿
对碱基序列" 覆盖了 **M-N的基因组区
域"绘制完成首张基因组水平上的蚕类单
碱基遗传变异图谱"从全基因组水平上揭
示了家蚕的起源进化"并发现了驯化对家
蚕生物学影响的基因组印记% *93#(/3(+
>$&2C)MCC,57O@&="@=MCC355,)$%
桑蚕大规模基因组重测序和遗传变

异图谱构建的完成"有助于从全基因组范
围研究驯化和人工选择对家蚕生物学的

影响"阐释家蚕及野桑蚕之间生物学差异
的遗传基础"发现的基因组印记对家蚕重
要优势经济性状相关基因克隆及其形成

机制的研究至关重要%
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首次直接测量人类的进化速率
从猿到人"人类在以什么样的步伐速率

进化- 由英国韦尔科姆基金会桑格研究所’
中国人民解放军总医院’深圳华大基因研究
院等机构合作完成一项研究为此问题给出

了答案%他们已成功直接测量出人类基因中
核苷酸的突变率 *&-..(/, "#$%$85+ ,))*+
>$&2C)MC)C57PM@KEM,))*M)3M)0,$%
男性特有的 Q 染色体中大部分 FG!

片段都只是父子相传" 不会融合母系基
因"变化完全归于核苷酸突变% 等

对中国江西省一个偏僻小村庄里的大家

族中的两名男性的 C ))) 多万个核苷酸
进行了对比" 这两名男性在 C0 代以前是
同一个祖先"结果发现 C, 处不同"但其中
- 处是在体外细胞培养时产生的% 因此"
经过 C0 代人的累积" 在这 C ))) 多万个
核苷酸中仅有 . 个真正的突变%由此可以
推算出"每代每 0 ))) 万个核苷酸中会产
生 C 个突变" 即每个人身上有约 ,)) 个
新产生的核苷酸突变%
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